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2.1 NMIITNLLINOOOCOOOOOOOOKK
2.1.1 AURUIY VB DOCKOOKKOKIKIIOIKKOHKKKXK
PXHXKHXIHKIXIHKKIKIKXIKIXIKHKIHKKIIKIXIKIKIHKKIKIXIKIIIKIKIKKKK XXXKIIIXKIIKKXKXXK
XXX IKIKHIIHKIKHKIKXIKIIIHKIKHKIIXKIIIHKIKHKIIKIIIHKIKIKIIXKIIIHKXIKIKIXKIIIHIKIIIXKIIIKIXIKXKKK
3000000000 (@fieyey NS, 2545; WHO, 2009: website)
2.1. 1.1 9175 AKX IIIKKIIKIKIIKIKIIIKKXIIKIIXIKIIIKKXIKIKIIKIKIIIKKXKKIIXKIK KKK
XOHXKIXKHKXIHKXIHKKIHKKIIKHKXIXHXIHKKIIKHXIXIKXIKIKIHKIIIKIXIIKIHKKIKIXIIKXIKHXKKK KKK
2.1.1.2 N7 DXKKKIIK IR KKIIKKKE K XK KIKKKKKK XK KIKKKKIKKIKKIKKKKKKIKKXKXK
XXXHKIXIIKIIIKIKIIKIKIXIKHKXIIKIIKIKIXIKKXIKXIKIKIIIKKXIHKIIKIKIKIKKIIIKIIKIKIKIKIIIKIIKIKIKIKKIIKKIIKKIKKXKKK
XXXXHKXXIXKXIIXKXKKX
2.1.2  AURUTIYXOOOOOKKKIOOOKKIOHHKKXK
RXHKXKHKHKIIKIKKIIKHKKII XK HIIKHKKIIKKIEKHKIIKHKKIIK XK IKIKIKKIKKXKKIKIKIIKIKKIKKIKIKIIKKKIKK
XXKHKIXIXHKIIIKHKIIKIKIIIKIKXIIKIIKIKIXIKKXIKHKIIKIKIIIKKXIKHKXKIKIKIKKXKIKIIKKIKIKIKIKKIIKHKIKIKKIIKKIIKKIKKKXKK
XXKKHIRKIKHKIKIHKXIHKXKI XK K XKH XK K KKK KXKHK XK KKK KKKKXKKXK
2.1.2.T  XOO0KKXIIKIIKIKIKHIIKIKHIIXIIKHXIKKK
XXKHKIIIHKIIIKHKXIKHKIIIKIXIKXIHK XX IKIIHKKXIKHK XK IKIKIKHKIIKIK KK IKIIKHKKIIXKIKKKK
XXKXHXKIKHKXKIKKIIKH XK KKK KKKH XK HKXKIK KKK XK IR KIKKKKK KKK
XXXKHKIKIHKIIIHKXIHK XK HKIXKKXIK XX HKIKHKKEIKHK XK IKIKHKEKIKKIIKKIKIKIIKHKKKIXKXKKKK
2.1.2.2 ﬁigwﬂxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxx
ﬂig%ﬂ1xxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxx
XKHKIKIKIIIKXIKHKIKHKKXKKXIKHKXKKIXKKIIHKXKKIXKKIIKHK XK IKKKIKKXKKIKHKKIKK XK IKIKHKKIKKXKKXKK
XKXHKIKIHKIKIHKXIKHK XK HKIXIKIKHK XK HKIIHKKIIKHK XK HKIKKKIKK XK HKIKHKKIHKKXIK XK HKIIXHKHIIKKIIKHKIIXHKKKKKK
1) ﬂzgM1xxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxx
XKKHKIKIHKIKIHKXIKHKIKHKKXIHKXKHKXKKIXKKXKK XK HKIKKKIKK XK HKIKKKIKKXKKIKK
2) ﬂigM1xxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxx
XOKHKHKHIXKHKHKIIKIXRIIKIKKIKIXEIIKIKIEKI XK KKK KKK IKKIKH KKK XKKXXKX
3) ﬁigM1xxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxx
XIKXHKIKIHKIKIKXIXHKIKIKXKHKXKK KKK KXIKHKXKKIKKIKXKKIIKKIKIKKXKKIIKKIKKKXKK
a) ﬂEgM1xxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxx
XXXXHKIKIHKIKIKXIKHK XK KKXKKXKHXKKKXKKXKKXKKIKKKIKKXKHKIKKKKKKXKKXKK
5) ﬂiyM1xxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxx
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6) ‘ﬂqm’1><><><><><><><><><><><><><><><><><><><><xxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxx
y
XXX XIXKIIKIIKIXKIXIKXIKIIKIXKKXIKXIIXIKXIKXXXXXKK P19
6.1)  XXOOKIXXHKIIXIIIXKKIKIIXIEIXKHKKIIKIIIIXKHKIKIKIXIIXXKKKKKKK
6.2)  XOOOXXXIIIIXXIXXIIIKKIKIKHIIHKIHIHIHIHIHIHIHIKIKKKKKKKKKKXKKX
6.3)  XOOOXXIIIIIXIIXIIIXIIKIKIIKIHIHIHIHKHIHKHIHKHIHIHKHKIKKKKKKXKX
6.4)  XXXXXXHKIIIIIXXHKHKIIKIEIIXIKIIKIIIIXKKKIKIKIIIXXKKKKXK
2.2.2  XXOOKKKXKKXK
y
Avdy (Gibson, 1995) XXXXXXXXXXXXIIKHKKKKXXXXXIIKHKHKKIXXXIIIKKHXKKXXXXXX A9t
2.2.2.1 Gﬂ"umuﬁ 1 XOOBHKIKIKAIIKIK IR IXIKIKIXIIKIKIIKIK KX IKIKIKIKXKX
XXX 3 AU AD
1) NTHDUE UBDIOOXXXXKHIIIXXKKIIIIXIIXXKKHIKIKIIIXIKHKHIKIIIIXXKXKK
XKHKIXIXHKIIIKXIKHKIKIKIIIKIIK XK IKXIHKKIKKXKKK
2) XXKXIXXHKIOIIXXIHKIIOIIIIXKIHIIIIKIIXIKIHIIKIIIXIKHIHIKIKIIIXXHKKX
XXXHKXRKIKHKXRKHKKKEHKXIKHIKK KKK XK IR HKKKHKK XK IR HKKKKKIK XK IKIKKKKIX KKK
3) 11T XXXKIHIHKKHKIKKHKIOOIKIHOIOIOIOOIIIIIIIIIIEIIEIIIIXXX XXX
XOKHKXKHKHKXRKKIKKIKHK XK HKIKKK KKK XK HKXKHKKIKHKXKHKXKHKKKHKK XK IKXK KKK KKK KXKKK
9 .
2.2.2.2 TUABDUT 2 XXXKXXRIHKXRKIXKHIXIKXIKIIKIXKH XK XIKIXIKIIKIIKIXIKXKKXKX
HOOXHKIKIHKIIKIKKXIKHK XK IKIIIKIKHK XK IKIIIKKIIKHK XK HKIKIKKIKHKXKIKIKIKKIHKKIIK K XK IKKIXHKHKIIKIIKIKIIXHKKKKKK
9 \
2.2.2.3 FUABDUT 3 XXOKXRKKXRKIXRKIXIKXIKIIKIXKI XK XK XRKIIKKIKKXIKXKKXKX
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2.3 MuAdefiAgdes

AUFU (Gibson, 1995) LAF AKX XIKKIIKHIIKKXIIKXIIKIIIKKIIKKIIKKXIKKXXKX
) 9.9.9.9.9.90.0.9.9.9.90.9.9.9.9.9.99.9.99.9.90.9999999999999.9999.0999999999999990.99999909099909909909090990990¢

y

XXXXXXXXXXXXXXN.ﬁhﬁ

(1) 179 XXX XX KKK KKK I IKIKX KKK XIKKXIKHK KKK XK XXX KHKX KKK XK X IKHKX XXX KX XK KX X
0909990 9.9.9.9.9.9.9.9.9.9.9.9.9.9.9.9.9.999.9.999.9999.9909.4

(2) ) 9.9.9.9.9.90.9.9.9.9.90.9.9.9.9.9.9.9.9.999.9.9999999999999.9999.909999999099909099099909090909909990.0904
) 0.0.0.9.90.0.90.9.9.90.0.90.9.9.00.9.90.9.9.00.99090.99009009900.99.009.064

(3) 171 I XOXOHKXIIIKIIIKKIIIKIIKIIKIHKIIIIKIIIII KKK KK IHKIIIIIHKIIIIIIIIIKIHXIIIKHKXKXX

D0 000G 0.0.9.0.9,.0.9,.0.9.0.9.0.9.0.9.0.0,.0.9,0.9,0.0,.0,.0,0.0.0.0.9.04



() XOOXXHIHIKIIXKIHIIIIIXIKHIHIIKIIIXIKHIIIIIIXXIHIIIOIIXEIXXIHKHIOIKIIIIKIHKHKIKIIIXXKKX
XOXXXIIOKIXKHKIOIIIIIHKHIHIIXIIXXIHKHIIIIIXXKHKHKIXIXK

Melnyk and et al. (2004) XXXXXXXXIIKEIHIIKKEIHKIXIKIIHKIIKIIIHKIIIHKIIHKIIKKEIKIXXKK
XOKXXKIOIIXIHKIOIOIIXIKHKHIOIIIXXHKHIKIIKIIXIHKHIOIIIIXXIHKHIOIIIXXKIHIIKIIIIIKHIIIKIIIXKK

Bernadette and et al. (2006) XXXXXXXXXXXIIIIIKKIKKKIKKKKKKIIKIKIHKKIKIIIXIXIXXXXKXK

P00 000.0.0.9.0.0.0.0.0.9,0.0.0.0.0.9.0.0.9,.0.0.



