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บทคัดย่อ 

พริกเป็นพืชที ่มีความสำคัญทางเศรษฐกิจของหลายประเทศรวมทั ้งประเทศไทย โดยเฉพาะ  C. annuum L. 
นอกจากนี้ยังมีพริกในกลุ่ม C. chinense Jacq.  และ C. frutescens L. ที่เริ่มมีบทบาทต่ออุตสาหกรรมพริก ปัจจุบันพันธุ์
พริกในกลุ่ม   C. chinense Jacq.  และ C. frutescens L. ที่ใช้ปลูกในประเทศเป็นพันธุ์ผสมเปิดอย่างเดียว เนื่องจากยังขาด
ลักษณะที่ช่วยส่งเสริมการสร้างลูกผสมโดยเฉพาะลักษณะตัวผู ้เป็นหมัน โครงการนี้มีวัตถุประสงค์ที ่จะพัฒนาพริก C. 
chinense Jacq. และ C. frutescens L. ให้มีลักษณะตัวผู ้เป็นหมันแบบ Genic male sterility โดยการย้ายยีนที่ควบคุม
ลักษณะเป็นหมัน (msms) จากพริก C. annuum L. เข้าสู่ C. frutescens L. โดยใช้ C. chinense Jacq. เป็นสะพาน การ
ทดลองประกอบด้วยพริกทั้งสามชนิด ทำการผสมข้ามระหว่าง พริก C. annuum L. กับ C. chinense Jacq. ในประชากรช่ัว
ที่ 2 พบการกระจายของลักษณะตัวผู้เป็นหมันและการสร้างละอองเกสรมี อัตรา 1:3 ทำการผสมกลับ โดยใช้ต้นที่มีลักษณะตัว
ผู้เป็นหมันเป็นต้นแม่ผสมกับ C. chinense Jacq. และ C. frutescens L. จนได้เมล็ดผสมกลับในรุ่น BC2F2  ทำการผสมในหมู่
พี่น้อง (Sibling) ประเมินพันธุกรรมที่ควบคุมลักษณะตัวผู้เป็นหมันพบว่า ต้น F149-4 และ F150-5 มีพันธุกรรมเป็นพันธุ์ฟื้นฟู
ความเป็นหมัน(Restorer line, MSMS) ต้น F149-5, F150-2 และ F150-4 มีพันธุกรรมเป็นพันธุ ์รักษาความเป็นหมัน 
(Maintainer line, MSms)   
 
คำสำคัญ: C. chinense Jacq., C. frutescens L., ลักษณะตัวผู้เป็นหมัน  การผสมข้ามชนิดในพริก  การปรับปรุงพันธุ์พริก 

 
Abstract 

 Peppers (Capsicum spp.) are an economically important crop of many countries including Thailand. 
In recent year, C. chinense Jacq. and C. frutescens L. being utilized for a wide range of industries. Currently 
there are no hybrid seed because of no inbred male sterile line available. This study aims to introgress 
male sterile gene (msms) from C. annuum L. into C. frutescens L. by using C. chinense Jacq. as bridge 
species. Three cultivated species were used in the study. Five possible combination of crosses among 
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parents of C. annuum L .x C. chinense Jacq. were produced. In F2 population, the segregation ratio between 
sterile: fertile was 1:3. The sterile plants of each cross were crossed to fertile plants from both C. chinense 
Jacq. and C. frutescens L. and backcrossing method was used up to BC2F2 seeds. The crosses between male 
sterile and fertile plants in each BC2F2 population were produced and genes controlling male sterility were 
evaluated. The results showed that F149-4 and F150-5 carried MSMS genes as a restorer lines and F149-5, 
F150-2 and F150-4 carried MSms genes as a maintainer lines.   
 
Keywords: C. chinense Jacq., C. frutescensL., Male Sterility, Interspecific Hybridization, Pepper Breeding 
 
บทนำ 

พริกในกลุ่ม Annuum complex ประกอบด้วยพริก 3 ชนิดที่มีความสัมพันธ์กันอย่างใกล้ชิดประกอบด้วย C. annuum 
L. C. chinense Jacq. และ C. frutescens L. (Walsh and Hoot, 2001) โดยพบว่าในกลุ่มนี้พริก C. annuum L. เป็นพริก
ทีม่ีความสำคัญมีปลูกอยู่แพร่หลายทั่วโลก (Pickersgill, 1997) ความสามารถในการผสมข้ามชนิดภายในกลุ่ม Annuum complex 
พบว่า C. frutescens L. x C. chinense Jacq. สามารถผสมข้ามให้เมล็ดและต้นได้ คู ่ผสมระหว่าง C. annuum var. 
annuum และ C. frutescens L. สามารถผสมข้ามได้ผลที ่มีเมล็ดแต่เมื ่อนำไปเพาะเมล็ดไม่งอก ส่วนคู ่ผสมระหว่าง   
C. annuum var. annuum และ C. chinense Jacq. สามารถผสมข้ามให้เมล็ดและต้นที่ปกติได้ (Martins et al., 2015; 
Moreira et al., 2017) วิธีหนึ่งที่จะแก้ปัญหาที่เกิดจากการผสมข้ามระหว่างชนิดในพริกที่ไม่สามารถผสมข้ามกันตามปกติได้
คือการใช้พริกชนิดที่สามที่มีความสัมพันธ์กับพริกทั้งสองชนิดเป็นสะพาน (Bridge species) ผสมกับพันธุ์ที่มียีนที่ต้องการเมื่อ
ได้ลูกผสมมาแล้วนำลูกผสมนี้ ผสมกับอีกสายพันธุ์ที่ต้องการ เพื่อถ่ายยีนนั้น (Greenleaf, 1986; Kannangara et al., 2017; 
Manzur et al., 2015) พริกในกลุ่ม C. chinense Jacq. เป็นพริกที่มีความสำคัญสำหรับประเทศในแถบอเมริกาใต้ ประเทศ
ในแถบทะเลแคริเบียนรวมทั้งสหรัฐอเมริกา (Moses and Umaharan, 2012) ส่วนพริกในกลุ่ม C. frutescens L. เป็นพริกที่
มีการบริโภคและปลูกมากในประเทศอินโดนีเซีย (De Barro et al., 2008) สำหรับประเทศไทยพริกในกลุ่มนี้กำลังมีความสำคัญ 
ทางเศรษฐกิจมากขึ้น โดยสามารถนำมาใช้เป็นอาหาร ยา และเครื ่องสำอาง โดยเฉพาะพริกในกลุ่ม C. chinense Jacq.  
ซึ่งเป็นพริกที่มีความหลากหลายทางพันธุกรรมสูง (Fonseca et al., 2008; Moses and Umaharan, 2012) โดยเฉพาะ
ลักษณะผล รวมไปถึงลักษณะอื่นๆ เช่น เป็นพริกท่ีมีความเผ็ดตั้งแต่ไม่มีความเผ็ด เช่นพันธุ์ Aji dule จนถึงมีความเผ็ดสูง เช่น
พริก ฮาบาเนโร (Habanero) บุชโจโลเกีย (Bhut Jolokia) ตรินิแดด โมลุกกะ สคอร์เปี้ยน (Trinidad Moruga Scorpion)  
มีความเผ็ดเฉลี ่ยตั ้งแต่ 500,000-2,000,000 Scoville heat units (SHU) (Bosland and Baral, 2007; Bosland et al., 
2012; Purkayastha et al., 2012) ปัจจุบันพบว่าพริกพันธุ์ เพพเพอร์ เอ็กซ์ (Pepper X) มีความเผ็ด ถึง 3,180,000 SHU 
(Bray, 2023) เป็นต้น นอกจากนี ้พริกในกลุ ่มนี ้ยังมีกลิ ่น เฉพาะตัวและเป็นแหล่งของยีนต้านทานโรคหลายชนิด เช่น  
โรคที่เกิดจากเชื้อไวรัส Pepper golden mosaic virus (PepGMV) และ Pepper huasteco vein virus (PHYVV) (García-
Neria. and Rivera-Bustamante, 2011) โรคกุ้งแห้ง (Garg et al., 2013) เป็นต้น จากความหลากหลายของลักษณะดงักลา่ว
ทำให้พริกในกลุ่มนี้มีศักยภาพในการสร้างสายพันธ์ุลูกผสม และใช้เป็นแหล่งของลักษณะที่ดีทางการเกษตรในการปรับปรุงพันธุ์
พริก ดังนั้นโครงนี้จึงมีวัตถุประสงค์ที่จะพัฒนาพริก C. chinense Jacq. และ C. frutescens L. สายพันธุ์ใหม่ให้มีลักษณะตัว
ผู้เป็นหมัน แบบ genic male sterility: GMS เพื่อใช้เป็นสายพันธุ์แม่ในการสร้างลูกผสมต่อไปโดยการถ่ายยีนความเป็นหมัน
แ บ บ  genic male sterility จ า ก พ ร ิ ก  C. annuum L. เ ข ้ า ส ู ่  C. chinense Jacq.  แ ล ะ  C. frutescens L.  
โดยการผสมข้ามระหว่างชนิด ซึ่งมี C. chinense Jacq. เป็นสะพาน (Bridge species) 
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วิธีการวิจัย 
การสร้างลูกผสม 

 ปลูกพริก ในกลุ่ม C. annuum L. ที่มีลักษณะเป็นหมัน (msms) โดยใช้สายพันธุ์ G09 และ G13 ซึ่งเป็นสายพันธุ์ 
ตัวผู ้เป็นหมันแบบ genic male sterility: GMS และพริกในกลุ่ม C. chinense Jacq. ประกอบด้วย P64, P68, P74 และ 
P834 สร้างคู่ผสมระหว่างพริกในกลุ่ม C. annuum L. กับ C. chinense Jacq. โดยทำการผสม จำนวน 20-30 ดอก/คู่ผสม 
ตรวจสอบลักษณะของลูกผสม (F1) ที่เกิดจากการผสมข้ามโดยดูจากลักษณะภายนอกที่ปรากฎ และความมีชีวิตของละอองเกสร 
ที่ย้อมด้วย 1 เปอร์เซ็นต์ อะซีโตคาร์มีน สุ่มนับละอองเกสรที่ย้อมติดสีและไม่ติดสี โดยในหน่ึงสไลด์จะนับท้ังหมด 5 จุด ทำซ้ำ 
3 สไลด์ (ใช้ดอกพริก 5 ดอก/สไลด์) 

การฟ้ืนฟูความมีชีวิตของละอองเกสรและการคัดเลือกลกัษณะตัวผู้เป็นหมัน 
 นำเมล็ด F2 ที่ได้ มาปลูกพร้อมกับสายพันธุ์พ่อที่เป็น C. chinense Jacq.  และ C. frutescens L. ที่ต้องการเพิ่ม
ยีน msms เข้าสู่สายพันธุ์ โดยปลูกต้นชั่วที่2 (F2) อย่างน้อย 50 ต้น เพื่อเพิ่มโอกาสการกระจายตัวของลักษณะตัวผู้เป็นหมัน
และลักษณะที่สำคัญทางพืชสวน ส่วนสายพันธุ์ที่เป็น C. chinense Jacq. (P64, P68, P74 และ P834) และ C. frutescens L. 
(P73, P784 และ P82) ปลูก 8-10 ต้น/สายพันธุ ์ ทำการคัดเลือกต้นที่มีลักษณะตัวผู ้เป็นหมัน (msms) ในประชากร F2  
โดยการสังเกตการสร้างละอองเกสรในแปลงปลูก และตรวจสอบการสร้างละอองเกสรในห้องปฏิบัติการ ทำการผสมโดยใช้ต้น
ที่มีลักษณะตัวผู้เป็นหมัน (msms) เป็นต้นแม่ ผสมกับสายพันธุ์ C. chinense Jacq.  และ C. frutescens L. (Unknown 
genotype) ได้เมล็ดผสมกลับชั่วที่1 (BC1F1) ทำการผสมตัวเองเพื่อให้ได้เมล็ดผสมกลับชั่วที ่ 1 รุ ่น 2 (BC1F2) จากนั้น 
นำเมล็ด BC1F2 จากทั้ง C. chinense Jacq. และ C. frutescens L. มาปลูกเพื่อให้มีการกระจายของลักษณะตัวผู้เป็นหมัน
และต้นที่สร้างละอองเกสรปกติในอัตราส่วน 1:3 ต้นที่มีลักลักษณะตัวผู้เป็นหมัน (msms) ใช้เป็นต้นแม่ ทำการผสมกลับกับ
พันธุ์รับ (recurrent parents) ได้เมล็ด BC2F1 และภายในประชากร BC1F2 ทำการผสมในหมู่พี่น้อง (Sibling) โดยผสมต้น
เป็นหมัน (msms) กับต้นที่สร้างละอองเกสร (MSMS และ MSms) ในประชากรเดียวกัน นำเมล็ดที่ทำการผสมในหมู่พี่น้อง
นำมาศึกษาลักษณะของยีนโดยวิธี gene analysis (ดูการเกิดของลักษณะผู้เป็นหมันและ/หรือต้นที่สร้างละอองเกสรปกติ) 
เพื่อคัดต้นที่มีพันธุกรรมเป็น MSms ไว้เป็นสายพันธุ์รักษาความเป็นหมัน (Maintainer line) ส่วนต้นท่ีมีพันธุกรรมเป็น MSMS 
นำไปพัฒนาเป็นสายพันธ์ุฟื้นฟูความเป็นหมัน (Restorer line) (ภาพที่ 1) 
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ภาพที่ 1 ขั้นตอนในการพัฒนาสายพันธุ์ตัวผู้เป็นหมันแบบ Genic Male Sterility: GMS ในพริก C. chinense Jacq. 

และ C. frutescens L. โดยใช้แหล่งของยีนมีลักษณะเป็นหมัน (msms) จากพริก C. annuum L. 
 
ผลการวิจัย 

ในปีแรกสามารถสร้างลูกผสมได้ 5 คู่ ได้แก่ F145 (G09-1 x P68-1) F147 (G09-2 x P74-2) F148 (G13-1 x P74-1) F149 
(G09-1 x P64-2) และ F150 (G13-1 x P74-2) นำมาปลูกทำการตรวจสอบความเป็นลูกผสมจากลักษณะที่ปรากฏ (ภาพท่ี2ก. 
และ 2ข.) และทำการผสมตัวเองเพื่อให้ได้เมล็ด F2 โดยทำการผสมจำนวน 50 ดอกต่อต้น พบว่าการติดผลอยู่ในเกณฑ์ต่ำ  
เมื่อผลสุกนำมาแกะเมล็ดพบว่าเมล็ดมีทั้งที่มีลักษณะปกติและผิดปกติที่บริเวณกลางเมล็ดมีจุดดำ (ภาพที่ 2ค.) และมีความมี
ชีวิตของละอองเกสรของลูกผสมที่ 18.74-20.78 เปอร์เซ็นต์ ในขณะที่ความมีชีวิตของละอองเกสรของสายพันธุ์พ่อแม่อยู ่ที่ 
54.80-96.00 เปอร์เซ็นต์ (ตารางที่ 1) 

 
  ก.    ข.    ค. 

ภาพที่ 2 ลักษณะของพริกลูกผสมชัว่ที่ 1 ที่เกิดจากการการผสมระหว่างชนิดและเมล็ดในชั่วที่ 2( F2) 
ก. ลูกผสม  F145 เกิดจาก C.annuumL. (G09-1) x C. chinense Jacq.(P68-1) 
ข.ลูกผสมF149 เกิดจาก C.annuum L. (G09-1) x C. chinense Jacq.(P64-2)  

ค. เมล็ดในชั่วที่ 2 ( F2) 

การผสมข้ามระหว่างชนดิ

การสร้างลกูผสม

ต้นเปน็หมัน(msms) และ
สายพันธุร์ักษาความเปน็หมัน MSms 

⊗ ต้น F1

เมล ด F1

ต้น F2

BC2F1 ⊗ 

Capsicum annuum (msms) x C. chinense (unknown genotype) 

เมล ด F2 

คัดเลอืกลักษณะเป็นหมัน(msms)

   เป็นหมัน(msms) ♀ C. chinense (unknown genotype) ♂C. frutescens (unknown genotype) ♂

BC1F1 ⊗ BC1F1 ⊗ 

BC1F2 BC1F2
C. frutescens

x x

Sibling

x C. chinense 

Sibling
x

Gene analysis Gene analysis

msms : MSmsBC2F2

BC2F1 ⊗ 

msms : MSms BC2F2

F145

♀G09

♂P68
F149

♀G09
♂P64

      F2
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ผลการวิจัยที่ได้สอดคล้องกับการศึกษาของ Kannangara et al. (2017) ที่ทำการผสมข้ามชนิดระหว่าง C. annuum L. 
x C. chinense Jacq. พบความผิดปกติที ่เกิดขึ ้นหลังการผสม (Post-zygotic barriers) เช่น ต้นอ่อนหรือเอ็นโดสเปิร์ม 
ไม่พัฒนา ลูกผสมมีความอ่อนแอ หรือละอองเกสรไม่พัฒนา จากนั้นนำเมล็ดชั่วท่ี  2 (F2) ของลูกผสม ทั้ง 5 สายพันธุ์มาปลูก 
พบว่า F147 และ F147 เมล็ดไม่งอก ส่วน F145, F149 และ F150 จำนวนต้นที่งอกและสามารถพัฒนาเป็นต้นได้ทั้งหมด  
7, 35 และ 25 ต้นตามลำดับ หลังจากนั้นทำการประเมินลักษณะการเป็นหมัน (ไม่สร้างละอองเกสร) ในสภาพแปลง พบว่า 
F145, F149 และ F150 มีจำนวนต้นที่ไม่สร้างละอองเกสร จำนวน 2, 6 และ 4 ต้น (อัตรา 1:3 Sterile: Fertile) ตามลำดับ 
นำดอกของต้นที ่เป็นหมันในแต่ละต้นมาตรวจสอบการสร้างละอองเกสรในห้องปฏิบัติการอีกครั ้งโดยการย้อมด้วย 1%  
อะซีโตคาร์มีน 2 ครั้ง (แต่ละครั้งห่างกัน 7 วัน) พบว่า ทั้งสามสายพันธุ์ (F145-4, F149-33 และ F150-17) ไม่พบการสร้าง
ละอองเกสรที่ปกติ จากนั้นต้นที่เป็นหมันท่ีผ่านการคัดเลือกใช้เป็นต้นแม่ในการผสมข้ามกับต้นท่ีสรา้งละอองเกสรปกติของพรกิ 
C. chinense Jacq. และ C. frutescens L. ได้ลูกผสมกลับช่ัวท่ี 1 (BC1F1) ทั้งหมด 7 คู่ผสม จากนั้นทำการเก็บเกี่ยวและนำ
เมล็ดประเมินความปกติและผิดปกติของเมล็ดโดยดูจากลักษณะภายนอกพบว่า เมล็ดจากคู่ผสมที่เกิดจากต้นที่เป็นหมัน F149-33 
(C. annuum x C. chinense Jacq.) ผสมกับ พริก P784-3(1) (C. frutescens L.) P82-4(2) (C. frutescens L.) และ P731-4(1) 
(C. frutescens L.) เมล็ดมีลักษณะผิดปกติโดยมีจ ุดดำตรงกลางเมล็ดโดยคู ่ผสมที่  เกิดจากสายพันธุ ์พ่อ P731-4(1) 
(C. frutescens L.) มีลักษณะผิดปกติสูงสุด (ภาพที่ 3 ก., ข. และ ค.) โดยจุดดำตรงกลางเมล็ดที่พบเกิดจากการไม่พัฒนา 
ของต้นอ่อน (Embryo abortion) ในระยะแรกของการพัฒนา ซึ่งความรุนแรงที่เกิดขึ้นมากน้อยขึ้นอยู่กับพันธุกรรมของสายพนัธุ์
พ่อแม่ที่นำมาใช้ (Manzur et al., 2015) ส่วนคู่ผสมที่เกิดจากต้นที่เป็นหมัน F149-33 (C. annuum L. x C. chinense Jacq.) 
ผสมกับ P834-5 (C. chinense Jacq.) เมล็ดส่วนใหญ่จะมีลักษณะปกติ (ภาพที ่ 3ง.)  โดยลักษณะดังกล่าวพบในลูกผสม  
ที่เกิดจากต้นที่เป็นหมัน F150-17 (C. annuum L. x C. chinense Jacq.) ผสมกับ พริก P784-3(1) (C. frutescens L.)  
19 -P82-2 (C. frutescens L.) และ P834-3 (C. chinense Jacq.) เช่นกัน (ไม่ได้แสดงข้อมูล) ต่อมานำเมล็ด BC1F1 มาปลูก
ทำการผสมตัวเองเพื่อผลิตเมล็ด BC1F2 และทำการผสมกลับกับสายพันธุ ์รับเดิม (BC2F1) ทั ้ง C. chinense Jacq. และ  
C. frutescens L. เพื่อฟื้นฟูลักษณะทางพันธุกรรมไปทางสายพันธุ์รับ โดยเมล็ดในชั่ว BC1F2 ของสายพันธุ์ F149 ผสมกลับ 
ไปหา C. frutescens L. ส่วน F150 ผสมกลับไปหา C. chinense Jacq. ในขณะเดียวกันทำการผสมในหมู่พี่น้อง (Sibling)  
ในรุ ่น BC1F2 ได้ 8 คู ่ผสม ประกอบด้วยต้นแม่ที ่เป็นหมัน F149-6 ผสมกับต้นที่มีละอองเกสร F149-4, F149-5 และ  
F149-13 ส่วนต้นแม่ที่เป็นหมันพันธุ ์ F150-3 และ F150-9 ผสมกับต้นที่มีละอองเกสร F150-2, F150-4 และ F150-5,  
F150-8, F150-11 ตามลำดับ ปลูกและผสมตัวเองในต้น BC2F1 ได้เมล็ด BC2F2 ส่วนผลการประเมินพันธุกรรมที่ควบคุม
ลักษณะตัวผู ้เป็นหมันของลูกผสมในหมู ่พี ่น้อง (Sibling) พบว่าต้น F149-4, F150-5 มีพันธุกรรมเป็นสายพันธุ ์ฟื ้นฟู 
ความเป็นหมัน (Restorer line, MSMS) ต้น F149-5, F150-2 และ F150-4 มีพันธุกรรมเป็นสายพันธุ์รักษาความเป็นหมัน 
(Maintainer line, MSms) ส่วนต้น F149-13, F150-8 และ F150-11 คัดทิ้งเนื่องจากไม่ทนทานต่อโรคและแมลง 

 

ตารางที่ 1 ความมีชีวิตของละอองเกสรในสายพันธ์ุต่าง ๆ 
no รหัส ละอองเกสร รวม % สายพันธุ์ Species 

 F1 มีชีวิต ไม่มีชีวิต  ความมีชีวิต แม่ พ่อ สายพันธุ์แม่ สายพันธุ์พ่อ 
1 F145 437 1895 2332 18.74 18-G09-1 18-P68-1 C.annuum L. C. chinense Jacq.   
2 F147 NA NA NA NA 18-G09-2 18-P74-2 C.annuum L. C. chinense Jacq.   
3 F148 509 2189 2698 18.87 18-G13-1 18-P74-1 C.annuum L. C. chinense Jacq.   
4 F149 133 507 640 20.78 18-G09-1 18-F64-2 C.annuum L. C. chinense Jacq.   
5 F150 NA NA NA NA 18-G13-1 18-P74-2 C.annuum L. C. chinense Jacq.  
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no รหัส ละอองเกสร รวม % สายพันธุ์ Species 

 F1 มีชีวิต ไม่มีชีวิต  ความมีชีวิต แม่ พ่อ สายพันธุ์แม่ สายพันธุ์พ่อ 

 สายพันธุ์พ่อและแม่       
1 P64 653 68 721 90.57    C. chinense Jacq.   
2 P68 1156 133 1289 89.68    C. chinense Jacq.   
3 P74 433 47 480 90.21    C. chinense Jacq.   
4 G09 211 17 228 92.54   C.annuum L.  
5 G13 311 24 335 92.84   C.annuum L.  

NA=ไม่มีข้อมูล 
 

 
ภาพที่ 3 การเปรียบเทียบระหว่างลักษณะเมลด็รุ่น BC1F1 ทีป่กติและเมล็ดทีผ่ิดปกต ิ

(มีลักษณะผิดปกติและมีจดุดำที่เมล็ด) ที่เกิดจากลูกผสมระหว่าง 
ก. (C. annuum L. x C. chinense Jacq.) x C. frutescens L. 
ข. (C. annuum L. x C. chinense Jacq.) x C. frutescens L. 
ค. (C. annuum L. x C. chinense Jacq.) x C. frutescens L.  
ง. (C. annuum L. x C. chinense Jacq.) x C. chinense Jacq. 

 
อภิปรายและสรุปผลการวิจัย 
 ผลของการศึกษาลักษณะของยีน (Gene analysis) ในคู่ผสมที่เกิดจากการผสมในหมู่พี่น้องพบว่า พันธุ์ F149-4, 
F150-5 สามารถพัฒนาไปเป็นพันธุ์ฟื้นฟูความเป็นหมัน (Restorer line, MSMS) ส่วน F149-5, F150-2 และ F150-4 ที่มี
พันธุกรรมเป็นพันธุ ์รักษาความเป็นหมัน (Maintainer line, MSms) โดยสามารถถ่ายยีน msms จาก C. annuum L. เข้าสู่  
C. frutescens L. โดยการใช้พริก C. chinense Jacq. เป็นสะพานได้สำเร็จ โดยสายพันธุ์ F149-6 (msms) x F149-5 (MSms)  

F149-33 x P784-3(1) F149-33 x P82-4(2)

  

F149-33 x P834-5F149-33 x P731-4(1)
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มีลักษณะของพริก C. frutescens L. นอกจากนี้ยังพบว่าลักษณะของเมล็ดในรุ่น BC2F2 ของสายพันธุ์ดังกล่าวมีการติดเมล็ดดี 
มีจุดดำที่เมล็ดลดลง (ไม่ได้แสดงข้อมูล) เนื ่องจากในรุ่นผสมกลับครั้งที ่สอง (BC2) พืชจะได้รับพันธุกรรมจากพันธุ ์รับ 
(Recurrent parent) มากขึ้นซึ่งนำไปสู่การเข้าคู่กันอย่างปกติของโครโมโซมในช่วงการแบ่งเซลล์สืบพันธุ์ (Stephens, 1998)  
ส่วน F150-3 (msms) x F150-2 (MSms) และ F150-3 (msms) x F150-4 (MSms) มีลักษณะของพริก C. chinense Jacq. ดังนั้น
พันธุ์ท้ังสามสายพันธุ์สามารถนำไปเป็นแหล่งพันธุกรรมในการพัฒนาสายพันธุ์ตัวผู้เป็นหมันแบบ genic male sterility: GMS 
ในพริก C. frutescens L. และ C. chinense Jacq. สายพันธ์ุต่าง ๆ และใช้ในการผลิตลูกผสมในอนาคต 
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